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Abstract:

The relationship between functional traits and diversity is an
interesting topic in lichenology. Although it has been addressed by
only a few studies, some interesting patterns have already been
observed. There are only scant data on the genome size of lichen
symbionts, but future studies might reveal a similar ecological
pattern as have already been found for other groups of organisms.
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UvoD

Stejné tak jako u jinych skupin organismu se i u liSejnik1 v ramci
ekologickych studii nékdy vyuziva pozorovani jejich funkénich znakt, a to
zpravidla v kontextu prostredi, ve kterém rostou. Funk¢nim znakem se
vétSinou rozumi dobfe popsatelna vlastnost organismu, ktera je
promeénliva mezi jedinci nebo druhy a ma primy vliv na fungovani
organismu ¢ijeho interakci s prostredim (Diaz & Cabido 2001, McGill et al.
2006). S fungovanim organismu se dale poji pojem funkéni diverzita, ktera
zkouma rozmanitost funkénich znakti v populaci nebo spolecenstvu v ur-
¢itych ekosystémech (Tillman 2001). V porovnani se studiem cévnatych
rostlin je ovSem u liSejniktt mira prozkoumani tohoto tématu na daleko
ukazalo sledovani funkénich znaku (potazmo funkéni diverzity) v liche-
nologii prinosné, skytajici nové moznosti v porozuméni procestim
ovlivnujicich ekologii liSejnikt (Lewis & Ellis 2010). Dalsi metodou, ktera
by mohla byt ve vyzkumu ekologie liSejnikti pouzita tak jako u jinych
skupin organismui (Thompson 1990), je zahrnuti informace o velikosti



KONECNA E.: EKOLOGIE LISEJNIKU, FUNKCNI DIVERZITA A VELIKOST GENOMU

genomu. Samotna metodika méreni je ovSem v lichenologii na samém
pocatku (Armaleo & May 2009), natoz aby jiz byla vyuzita v ekologickych
studiich. Je to proto téma skytajici potencial pro budouci vyzkumy.

Jako podklad tohoto ¢lanku poslouzila bakalarska prace ,Ekologie
lisSejnikt ve vztahu s funkéni diverzitou a velikosti genomu®, obhajena na
Prirodovédecké fakulté Univerzity Karlovy vroce 2018.

FUNKCNI ZNAKY LISEJNIKU

Nejcastéji studovanym funkénim znakem liSejniku je typ stélky. Ten mtze
byt napriklad spojen svym vyskytem s urcitymi vlhkostnimi podminkami,
kdy vysoky pomeér povrchu viiéi objemu u keri¢kovitych liSejnikt vede
k rychlejSimu vysychani a zavodnovani stélky, procez muiiZe byt jejich
vyskyt spojen s vlhkym prostredim nebo s vlhkosti proménlivou (Nash
2008). Lisejniky s vyvinutym prothalem mohou pomoci ného zadrzovat
vodu i ji 1épe prijimat do stélky (Lakatos et al. 2006). Rychleji rostouci
stélka (napriklad kerickovita) mtize byt vyhodou v kompetici o svétlo,
ovSsem znevyhodnéna ve stresovych podminkach oproti odolné€jsimu,
pomaleji rostoucimu (napf. korovitému) typu(Rogers 1990).

Jako funkéni znak je také nékterymi autory (Koch et al. 2013, Bassler
et al. 2016, Benitez et al. 2018) oznacovan typ fotobionta. Napriklad
neékteré cyanoliSejniky potrebuji pro spravné fyziologické fungovani
pritomnost vody v tekutém stavu (Lange et al. 1986). Také bylo pozorova-
no, ze liSejniky s trentepohlioidnim fotobiontem se vyskytuji v mistech
s vyS§i teplotou oproti tém s fotobiontem trebouxioidnim (Aptroot & van
Herk 2007, Marini et al. 2011) a také v nizSich nadmorskych vyskach
(Giordaniet al. 2012, Bassler et al. 2016).

Pro rizné typy rozmnozovani, které liSejniky vyuzivaji, byl pozorovan
vztah s ekologickymi strategiemi (Rogers 1990). Ve vyssi nadmorské vysce
je ¢astéji pozorovan vyskyt druhti s prevazujicim asexualnim rozmnozova-
nim (sorédiemi nebo izidiemi) oproti nize poloZzenym stanovistim (Giordani
etal.2012).

Jako funkéni znak je u liSejnikGi nékdy pouzivana pritomnost
sekundarnich metabolit1 (Hauck & Jurgens 2008) nebo morfologie spor
a askomat (Bassler et al. 2016). Nékteri autori povazuji za funkéni znaky
také treba meéritelné charakteristiky fotosyntézy, mnozZstvi obsaZenych
latek i prvkl apod. (Asplund & Wardle 2017), které vSak nepatii mezi
funkéni znaky v jejich tizkém pojeti.

VELIKOST GENOMU LISEJNIKU
Doposud bylo publikovano jen par dat o velikostech genomu liSejnikovych

fotobiontt (Armaleo & May 2009). Také znalosti velikosti genomu
mykobionti1 se pohybuji kolem desitky tidajii (Kullman et al. 2005).
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Neékolikero udaju pochazi z celogenomového sekvenovani, napr. druhy
Cladonia grayi, Endocarpon pusillum, Xanthoria parietina nebo Tri-
pethelium elutariae (Kullman et al. 2005, Wang et al. 2014, Anonymus
2018). Vétsina udaju vsak byla naméfrena pomoci prutokové cytometrie,
kterou je mozné pouzivat zptisobem, jak jej upravila Kullman et al. (2005)
pro houby. Znamé velikosti haploidnich genomu se u lichenizovanych hub
pohybujimezi 15-80 Mb (tj. miliont parti bazi).

Velikost genomu ma primy vliv na fungovani bunky. Organismy s vét-
§im genomem maji vétsi jadro a déleni jejich bunék probiha pomaleji v dui-
sledku mnozstvi informace (Hof & National 1963) a také maji vétsi bunky
(Cavalier-Smith 1982). Ekologické dopady rtiznych velikosti genomu jsou
znamy u cévnatych rostlin (Grime et al. 1985, Thompson 1990,
MacGillivrail & Grime 2009) i u hub (Kauserud et al. 2008, Veselska &
Kolarik 2015). LiSejniky vSak na vyzkum vztahu mezi ekologii a velikosti
genomu teprve cekaji.
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