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REVOLUCE V TAXONOMII VOUSATCU RODU BRYORIA SEKCE
IMPLEXAE

Charismaticti a Siroce rozsireni zastupci liSejnikti rodu Bryoria byli
tradiéné rozliSovani na zakladé sekundarnich metabolitt a drobnych
morfologickych znakt, k nimz patfi barva stélky, thel vétveni, pritomnost
pseudocyfel a tzv. spinuli, tj. drobnych bodlinek pritomnych zpravidla
v koncovych ¢astech stélky. Kazdému, kdo se vice ponoril do urcovani
vousatcu, pravdépodobné vyvstala fada otazek a nejasnosti z diivodu
vysoké variability jednotliviych znakt. Posledni ranu tradi¢énimu
druhovému vymezeni zasadili dvé studie autorského kolektivu Boluda et
al. (2015, obé v casopise Lichenologist), ktery zjistil variabilitu v pfi-
tomnosti liSejnikovych latek v ramci raznych ¢asti jediné stélky a také
mizivou korelaci chemotypt s ITS sekvencemi.

S radikalnim feSenim této zapeklité situace prisli autofi nize
zminéného c¢lanku, ktefi v ramci studované sekce Implexae rozlisili jen
ctyri druhy, z nichz v Evropé se vyskytuji pouze dva — Siroce rozsirena
Bryoria fuscescens a vzacna B. glabra, uvadéna pouze ze Skandinavie.
Autori aplikovali moderni taxonomicky pristup (tzv. integrative taxonomy)
- mimo kombinaci morfologickych, chemickych a distribu¢nich dat
vyuzili pétilokusovy molekularni dataset a také mikrosatelity. Dva z pouzi-
tych lokusu (FRBil5 a FRBi16) byly dokonce nové navrzeny samotnymi
autory. Mezi synonymy B. fuscescens tak pribyla jména jako B. capillaris,
B. chalybeiformis, B. implexa, B. lanestris, B. kuemmerleana, B. subcana
a B. vrangiana. Kupodivu v ¢lanku nenajdeme jedinou zminku o druhu
B. nadvornikiana, ktera je morfologicky i chemicky blizka druhu B. ca-
pillaris ajejich rozliSovani ¢ini zna¢né potize.

Stale vSak ztistava nevyreSena otazka extrémni morfologické a chemi-
cké variability v ramci této skupiny. Napriklad ve stfedni Evropé se ¢asto
vyskytuji velmi dobfe vymezené morfologické druhy - B. capillaris se
svétle Sedou stélkou a kyselinou alektorialovou (C+ ¢ervena reakce) a tma-
vé hnéda B. fuscescens s kyselinou fumarprotocetrarovou. Oba taxony se
nezridka vyskytuji spolecné na jedné vétvi bok po boku. Autofi v zavéru
diskuze vyloucili fadu moznosti (napft. vliv fotobionta), jak muze dochazet
k vzniku takto napadné vymezenych morfo/chemotypti. Zaroven
diskutuji i tri varianty, které v ttvahu pripadaji: 1) pritomnosti odliSnych
kvasinek v kure vousatcu, 2) epigenetické modifikace a 3) incomplete
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lineage sorting, kde ¢as potrebny k diverzifikaci gent1 byva u velkych
populaci velmi dlouhy a navic mohou nékteré fenotypove dulezité geny c¢i
znaky podléhat jiné rychlosti evoluce.
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GEOGRAFICKA VZDI-‘\‘LENOST PODPORUJE GENETICKOU
IZOLOVANOST POPULACI SPECIALIZOVANYCH LISEJNIKU

Vibec prvni publikovana studie zabyvajici variabilitou genomu1 v ramci
populaci liSejnikt1 byla recentné publikovana v c¢asopise American
Journal of Botany. Modelovym organismem byl druh Cetradonia linearis
z celedi Cladoniaceae, ktery je endemitem Apalacského pohoriv USA a za-
roven jeden z osmi lisejnikt zapsanych na svétovém Cerveném seznamu
IUCN. Asi nejzajimaveéjsim vysledkem prace je zjiSténi pomérné znacné
genetické variability mezi populacemi. To ukazuje na velmi nizkou miru
genového toku a izolovanost populaci v zavislosti na jejich vzajemné
vzdalenosti. Vysledky jsou tedy v rozporu s teorii neomezeného Sireni
houbovych organismui. V kontextu podobnych studii, které se zabyvaly
populacéni variabilitou liSejnik(1 véetné mateéného systému (tzv. mating
system), byla podobna izolovanost populaci zjiSténa také u druhu Lobaria
pulmonaria. Naopak vysoka geneticka variabilita v rameci populaci a nizka
mezi populacemi byla dokumentovana u lisSejnikti Parmelia carporrhizans
a Xanthoria parietina. Ve svétle ekologické specializace a abundance vSech
¢tyf zminénych druhu tak vysledky naznacuji, Zze u béznéjsich lisejnikt
s sirsi ekologickou nikou dochazi k znacnému genomovému toku, zatimco
u specializovanych druht, kterymi jsou pravé Cetradonia linearis a Lo-
baria pulmonaria, je situace opac¢na. Tuto problematiku vSak autori
v clanku bohuzel nediskutuji.
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